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Biocodigo de barras del Ambystoma mexicanum
(Amphibia: Ambystomatidae), una aportacion para el
conocimiento de la filogenetica del genero.
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** INTRODUCCION.

‘Ambystoma mexicanum es un anfibios con adaptaciones poco
comunes como la posibilidad de conservar sus caracteristicas
larvarias, pero madurar sexualmente (neotenia), asi como la
capacidad para regenerar la mayor parte de sus células.

*Es una especie endeémica del Valle de México, especificamente
del sur de la Ciudad de Meéxico, en los canales y humedales de
Xochimilco y Chalco.

*Se encuentra en critico peligro de extincidon por la perturbacion

de su habitat.

Ambystoma mexicanum, variedad silvestre, reproducido en cautiverio en el Laboratorio de
Toxicologia Acuatica de la Facultad de Ciencias, UNAM
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s* OBJETIVO.

Obtener el biocodigo del Ambystoma mexicanum para apoyar

al conocimiento de la filogenética del genero al que pertenece.

*** METODO.
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v* RESULTADOS.
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Corrimiento resultado de la electroforesis en gel de agarosa del DNA Amplificado por
PCR de tejidos de Ambystoma mexicanum. vista con (A) y sin luz UV (B).
Autora. Viviana Contreras

KUSBE072.1/AMBYSTOMA_TIGRINUM

C0O788639.1/ AMBYSTOMA_MEXICAN

CO788512.1/AMB OMA MEXICAN

AMBYSTOMA_MEXICANUM_MUSCULO

AMBYSTOMA_MEXICANUM_HIGADO

KUSBE050.1/AMBYSTOMA_TIGRINUM

A. tigrinum. Tomado de: https://bit.ly/2ZVmsOW

Arbol filogenético ML generado a partir del biocédigo obtenido de tejido de
Ambystoma mexicanum (musculo e higado) comparado con datos del Gen Bank de
Ambystoma tigrinum y otros individuos de A.mexicanum,

** DISCUSION Y CONCLUSIONES.

Se procesaron tres tejido diferentes (higado, musculo y piel) de una
hembra de 6 meses de edad, de la especie Ambystoma mexicanum de
los cuales el biocodigo se obtuvo unicamente en las muestras de higado y
musculo.

Los resultados de la PCR pertenecian a un mismo individuo por lo tanto la
comparacion para formar el arbol filogenético se realizo apoyandose con
datos del GenBank tomando como referencia el codigo de A.
Mexicanum y de A. Tigrinum.

La coincidencia entre las muestras trabajadas de A. Mexicanum y las de A.
Tigrinum extraidas del Gen Bank, es muy cercana ya gue solo se
diferencian en 4 bases (Ver arbol filogenético).

Esta investigacion es una propuesta para conocer la filogenética del
genero Ambystoma, se recomienda continuar con este trabajo obteniendo
los biocodigos de otros representantes del genero.

Con este trabajo se pretendid concientizar sobre el impacto de las

acciones humanas afectando directamente a esta especie.
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